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Horro and Dara (P < 0.05)
• Sequencing of some selected alleles has increased the total number of alleles to 37
Conclusions
• Very high diversity was found in Ethiopian indigenous chicken populations at LEI0258, 
this diversity is observed within the whole population
• Our results support the importance of MHC diversity in response to the disease 
challenges faced by smallholder poultry production in Ethiopia
• Breeding improvement programs will need to maximize this diversity
Fig 3. Chicken producers 
in pastoral systems
Figure 2. Chicken producers in crop‐livestock production systems
Figure 4. PCR 
amplicons of alleles in 
indigenous chicken of 
Ethiopia
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Figure  1. Chicken sampling sites 
across the country
